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Sunum Plani

» HLA epitoplari/epletler

» Transplantasyonda HLA epitoplari ve epletlerin 6nemi
» Retrospektif calismalarda HLA epitop/eplet eslestirmesinin faydalari
» Prospektif HLA epitop/eplet eslestirmesindeki firsatlar

» Ulusal diizeyde neler yapabiliriz, bir yerden baslamali mi?
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HLA Antijenlerinin Kendilerine Ozgi
Epitop Kombinasyonu Var, Ama...
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HLA sinif | genleri icin HLAMatchmaker v02'de mevcut olan HLA alellerinin ve bunlarla iligkili epletlerin

tam kiitiphanesinin aglar
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HLA sinif Il genleri icin HLAMatchmaker v02'de mevcut olan HLA alellerinin ve bunlarla iligkili epletlerin
tam kiitiphanesinin aglar

Class I 708D * DRB1/3/4/5 allele
66DI 55RL
® DPA1 allele
otvsmn * DPB1 allele
18L o DQA1 allele
55LPA DQB1 40TNL e DQB1 allele
45GE . S .
74AVR K 14Q2RL 45EV L DRB1/3/4/5
. 4QL 2
. y 2% 'S < ., BePP 16Y
. s 1 .
" S o 40 ' L} .
6G . *
74S 2 181M . y o /4"
142M3 (3 te @
N PN | y,
77R 250 N e e A
o edgroaey AN N7 o e
. . . 0 570 .
. 182! . ~ . 2.
T 140AB2PR i N .. U T P I
. L J
1258 * ‘e e ¢ . e e s °
85VG(DQBI)  , ., * . . onss C S
. . . =
TSR 56PV s A\ || [ 4002 . > s $ s e . o6y
118l 4 ) g HK o * e 180LT
85VA . ¢ s 25R 2 ..
87F 1642 . . i - . e .
= 85VG(DRB) . .
L .
96EN B8 > . g .o
. 57D 104ART . bd ® 7oQT .
108T . L) 104A ‘_|
. . 96EV hd ‘ SN . N
. . 13FE - . . £ R o
. . . *
DPB1 » [N N N
X v . —_—
SN ) o) JARA NG N * e wR 9
. . . - [aa]
. S4DEANGK 36FV e N ¥ c
" . 56EE %8 S
. ¢ . . 96ES E
. . 51R E
. . . ° . DPA1 8
. . . DQA1 .
- I 163E ©
. 56A . 5
. ° 85GPM 52RR47QL 178K . "G-JJ
. i eyat *o7ss .
50QA 50RA  ° . ° 40%318{ . Z
40ERV -
. C
SN . ®
X =
47KHL




a Class | b Class I
Alleles (n=206) Alleles (n=155)

’ &
%7555,/""" min “'::‘;'%
e

Eplets (n=59 Tran, J.N et.al. Commun Biol. 2021 Eplets (n=91




Highly Sensitized

%O'

o
S ofjn ofin o offn
= ofjn ofju offn offn
(s

VHd2 Vv¥Yd2 paseqadojidy

Unknown

Lemieux W. et al. Int ] Immunogenet. 2021



High

(=3 @pircHE ©

1. T cell clones

8 PIRCHE

An Adoonthm fov Lotooey

H i—h HLAMatchmaker
()
A

HLAMatchmaker

LOW
o ‘ ") M Blssnithin o Boitoccs




Algoritmalarla Risk Degerlendirmesi (DSA)
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PIRCHE-II Skorlamasi ve T-Huicre Aracili Ret
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PIRCHE-II Skorlamasi ve T-Huicre Aracili Ret
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Nerden Baslamali?

e Calisma Grubu

e Yiksek cozunurlikli HLA Tiplemesi
* Eplet/Epitop MM Algoritmalari
e Diistk ve Yiksek Risk Tanimlamalari

* Biopsi Skorlari
e Klinik Veriler

Istatistiksel Analizler



Multidisipliner Bakis Acisi...

Komplikasyonlarin Toplumsal ve

Onlenmesi Ekonomik Yonler

immiin reaksiyonlarin Toleransin Sakinligin Korunmasi Sonuglarin
en aza indirilmesi Arttirilmasi Degerlendirilmesi

* Eplet/Epitop MM * Farmakolojik e immiin  Klinik Basari

* Antijen Maskeleme Tedaviler monitorizasyon * Ekonomik Fayda

* Antijen  Biyolojik Tedaviler e Hiicresel * Ulusal dizeyde
uzaklastirma * Hucresel Tedaviler terapotikler tercihler
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Ozet

MolekUler uyumluluk immunolojik riski daha iyi tanimlar

Hasta/Don6r molekiiler uyumu; HLA Matchmaker, HLA-EMMA ve PIRCHE algoritmalari ile
tahmin edilebilir

Molekuler uyumluluk mikemmel bir prognostik belirtectir

Adaptif bagisiklik yanitindaki T/B hiicrelerinin isbirligi nedeniyle T hiicre peptit uyumsuzlugunu
ve B hlicre epitop uyumsuzlugu ile birlestirip degerlendirmek daha ayrintili ve kesin risk
tanimlanmasina olanak tanir

Ukemizde bu alanda yapilacak calismalara ihtiyac var...



